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MỞ ĐẦU 

1. Đặt vấn đề 

Đậu đỗ là nhóm cây có giá trị dinh dưỡng cao và đóng vai trò thiết yếu để nâng 

cao tiêu chuẩn thực phẩm cho con người ở những nước đang phát triển trong tình 

trạng thiếu hụt protein. Nguồn gen các nhóm cây đậu đỗ gồm những giống và loài cây 

hoang dại, cùng những dạng tài nguyên thực vật đáp ứng được yêu cầu của quá trình 

nghiên cứu và sản xuất nông nghiệp. Nguồn gen của các nhóm cây đậu đỗ được coi là 

cơ sở sinh học cho vấn đề an ninh lương thực thế giới cũng như ở Việt Nam. Do vậy, 

nguồn gen các nhóm cây đậu đỗ cần phải được bảo tồn trong một môi trường thuận 

lợi, ổn định, ít có những biến đổi khắc nghiệt mang tính hủy diệt nguồn gen.  

Ngày nay, do nhiều nguyên nhân như sự tăng dân số, nhu cầu lương thực và nhu 

cầu khác của con người ngày càng tăng dẫn đến khai thác đất rừng, đất nông nghiệp 

và các nguồn tài nguyên một cách quá mức, thiên tai, dịch bệnh và sự phát triển 

nhanh của các giống mới có năng suất cao dẫn đến nguồn tài nguyên di truyền ở 

nhiều vùng sinh thái đã suy giảm nghiêm trọng. Sự suy giảm nhanh và mức độ mạnh 

nhất là các khu vực miền núi khi mùa mưa đến. Trước tình trạng các giống đậu đỗ địa 

phương, đặc biệt là giống đậu nho nhe đang dần bị thoái hóa và mất dần các đặc tính 

quý của giống, việc thu thập nguồn gen, xác định đặc điểm sinh học và mã vạch DNA 

là rất cần thiết. 

Đậu Nho nhe phân bố rải rác ở một số địa phương thuộc khu vực miền núi phía 

Bắc trong đó có tỉnh Yên Bái và Lai Châu. Vì vậy, công tác thu thập đậu Nho nhe của 

2 địa phương này để có được một tập đoàn giống phục vụ công tác lưu giữ và bảo tồn 

nguồn gen là mục tiêu cần hướng tới. Bên cạnh việc sử dụng các phương pháp so 

sánh hình thái, nghiên cứu sẽ tiến hành đánh giá sự đa dạng ở mức độ DNA và mối 

quan hệ di truyền giữa các bộ giống nghiên cứu để làm cơ sở bước đầu phát hiện khả 

năng trùng lặp mẫu giống trong tập đoàn đậu Nho nhe; đồng thời phục vụ công tác 

bảo tồn, khai thác các nguồn gen đậu Nho nhe địa phương, tiến tới ứng dụng chọn tạo 

các giống đậu Nho nhe mới phù hợp với nhu cầu thực tiễn. 


